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Overview	
  	
  
•  Login	
  
•  Naviga.on	
  
•  How	
  to	
  create	
  pa.ent	
  groups	
  
•  Different	
  ways	
  of	
  performing	
  survival	
  analysis	
  on	
  
gene	
  expression	
  data	
  (name	
  of	
  tool:	
  Gene	
  
expression	
  KM	
  plot)	
  
– Going	
  from	
  Group	
  Comparison	
  to	
  Gene	
  expression	
  
KM	
  

–  Create	
  groups,	
  perform	
  Gene	
  expression	
  KM	
  
– Going	
  to	
  Gene	
  expression	
  KM	
  directly	
  –	
  run	
  on	
  all	
  
samples	
  



Login	
  







Select	
  disease/data	
  of	
  interest	
  



Choose	
  between	
  pa.ent	
  and	
  cell	
  line	
  data	
  



Select	
  study	
  

Note:	
  If	
  you	
  click	
  on	
  “More”,	
  you	
  will	
  see	
  
complete	
  descrip.on	
  of	
  the	
  dataset	
  



Study	
  selected.	
  Let’s	
  now	
  create	
  some	
  groups	
  



Explore	
  clinical	
  data	
  or	
  create	
  groups	
  

This	
  page	
  allows	
  you	
  to	
  explore	
  the	
  clinical	
  data.	
  This	
  is	
  an	
  
online	
  shopping	
  type	
  of	
  experience.	
  Feel	
  free	
  to	
  check	
  
and	
  uncheck	
  the	
  boxes	
  on	
  the	
  leQ	
  –	
  this	
  will	
  update	
  the	
  
pa.ent	
  numbers	
  in	
  the	
  table.	
  
	
  
e.g.	
  In	
  this	
  example	
  you	
  can	
  see	
  that	
  among	
  
Oligodendroglioma	
  pa.ents,	
  40	
  pa.ents	
  have	
  WHO	
  tumor	
  
grade	
  II	
  and	
  25	
  pa.ents	
  have	
  grade	
  III	
  tumor	
  



Let’s	
  save	
  the	
  Oligodendroglioma	
  pa.ents	
  with	
  tumor	
  grade	
  II	
  
and	
  grade	
  III	
  

To	
  save	
  a	
  list	
  of	
  pa.ents,	
  click	
  on	
  the	
  hyperlinked	
  number,	
  
and	
  select	
  “Save	
  ids	
  as	
  list”.	
  
	
  
Repeat	
  this	
  procedure	
  to	
  create	
  as	
  many	
  number	
  of	
  pa.ent	
  
groups	
  as	
  needed.	
  
	
  
Note:	
  “View	
  detailed	
  report”	
  shows	
  a	
  detailed	
  clinical	
  report	
  
of	
  those	
  selected	
  pa.ents.	
  



Enter	
  a	
  name	
  for	
  the	
  list,	
  and	
  click	
  “Save”	
  



METHOD	
  1	
  
Perform	
  Group	
  Comparison,	
  then	
  perform	
  Gene	
  expression	
  KM	
  analysis	
  



Now	
  we	
  want	
  to	
  compare	
  the	
  Oligodendroglioma	
  
tumor	
  grade	
  II	
  pa.ents	
  with	
  Oligo	
  grade	
  III	
  pa.ents	
  



Select	
  baseline	
  group	
  (less	
  screwed	
  up	
  group),	
  comparison	
  
group,	
  and	
  se\ngs	
  for	
  the	
  comparison	
  analysis.	
  
	
  
Click	
  “Submit	
  analysis”	
  



Once	
  you	
  click	
  “submit	
  analysis”,	
  you	
  will	
  be	
  
re-­‐directed	
  to	
  the	
  “No.fica.ons”	
  page.	
  Once	
  
the	
  status	
  is	
  “Complete”,	
  click	
  on	
  “Group	
  
comparison”	
  



Results	
  of	
  group	
  comparison	
  

These	
  are	
  the	
  results	
  of	
  the	
  group	
  
comparison.	
  	
  
	
  
You	
  can	
  sort	
  this	
  table	
  based	
  on	
  any	
  of	
  
the	
  columns.	
  
	
  
In	
  this	
  example,	
  they	
  are	
  sorted	
  based	
  
on	
  fold	
  change	
  



Going	
  from	
  Group	
  Comparison	
  to	
  Gene	
  expression	
  KM	
  

Going	
  from	
  Group	
  Comparison	
  to	
  Gene	
  
expression	
  KM:	
  
-­‐	
  Click	
  on	
  gene	
  of	
  interest	
  –	
  Select	
  “Perform	
  Gene	
  
expression	
  KM”	
  –	
  Select	
  endpoint.	
  
	
  
G-­‐DOC	
  allows	
  uses	
  to	
  perform	
  Gene	
  expression	
  
KM	
  on	
  either	
  all	
  samples	
  or	
  a	
  group	
  of	
  samples	
  



Gene	
  expression	
  KM	
  plot	
  	
  



METHOD	
  2	
  
Create	
  group	
  of	
  interest,	
  perform	
  gene	
  expression	
  KM	
  	
  



Steps	
  
•  Login	
  
•  Select	
  study	
  of	
  interest	
  (follow	
  steps	
  in	
  slides	
  4–8)	
  
•  Create	
  group	
  of	
  interest	
  (follow	
  steps	
  in	
  slides	
  9-­‐12)	
  
•  Go	
  to	
  Study	
  Op.ons	
  –	
  Select	
  “Gene	
  expression	
  KM	
  
plot”	
  

•  Select	
  se\ngs	
  based	
  on	
  interest,	
  click	
  “plot”	
  
See	
  screenshots	
  on	
  next	
  slide	
  





METHOD	
  3	
  
Perform	
  gene	
  expression	
  KM	
  plot	
  on	
  all	
  samples	
  



Steps	
  

•  Login	
  
•  Select	
  study	
  of	
  interest	
  (follow	
  steps	
  in	
  slides	
  
4–8)	
  

•  Go	
  to	
  “Study	
  Op.ons”	
  –	
  Select	
  “Gene	
  
expression	
  KM	
  plot”	
  

•  Select	
  se\ngs	
  based	
  on	
  interest,	
  click	
  “plot”	
  
See	
  screenshots	
  on	
  next	
  slide	
  





Changing	
  se\ngs	
  for	
  your	
  KM	
  plot	
  

•  No	
  macer	
  which	
  method	
  you	
  use	
  to	
  create	
  
your	
  KM	
  plots,	
  you	
  can	
  
– Change	
  “fold	
  change”	
  values	
  and	
  “Redraw”	
  your	
  
plots	
  to	
  see	
  how	
  the	
  pa.ent	
  stra.fica.on	
  changes	
  

– Choose	
  another	
  “reporter	
  id”	
  (gene	
  expression	
  
probe	
  id)	
  and	
  “Redraw”	
  your	
  plots	
  to	
  see	
  how	
  the	
  
pa.ent	
  stra.fica.on	
  changes	
  

– Save	
  your	
  plot	
  –	
  click	
  on	
  “Chart	
  op.ons”	
  and	
  you	
  
should	
  



Algorithm	
  used	
  in	
  	
  
gene	
  expression	
  KM	
  plot	
  tool	
  

•  There	
  are	
  various	
  ways	
  of	
  defining	
  "low",	
  "intermediate",	
  and	
  "high"	
  
expression.	
  Some	
  methods	
  include:	
  using	
  mean	
  or	
  median	
  as	
  cut	
  off;	
  using	
  
25%	
  and	
  75%	
  quar.les,	
  etc.	
  

•  In	
  G-­‐DOC,	
  we	
  use	
  "fold	
  change"	
  concept	
  to	
  split	
  the	
  gene	
  expression	
  data	
  
into	
  "low",	
  "intermediate"	
  and	
  "high	
  expression".	
  	
  
–  The	
  fold	
  change	
  is	
  calculated	
  for	
  each	
  sample	
  in	
  the	
  input	
  based	
  on	
  mean	
  

expression	
  of	
  a	
  gene	
  (indica.ng	
  how	
  many	
  fold	
  higher	
  or	
  lower	
  the	
  expression	
  
is	
  compared	
  to	
  mean).	
  

–  G-­‐DOC	
  lets	
  users	
  to	
  choose	
  the	
  fold	
  change	
  cut	
  off	
  values.	
  So	
  if	
  the	
  cut	
  off	
  is	
  2,	
  
then	
  samples	
  with	
  fold	
  change	
  <	
  -­‐2	
  are	
  equivalent	
  to	
  	
  "low	
  expression"	
  (down-­‐
regulated).	
  Samples	
  with	
  fold	
  change	
  between	
  -­‐2	
  and	
  	
  2	
  are	
  equivalent	
  to	
  
"intermediate	
  expression”.	
  Samples	
  with	
  fold	
  change	
  >	
  2	
  are	
  equivalent	
  to	
  
"high	
  expression”	
  (up-­‐regulated).	
  

•  Note	
  that	
  the	
  gene	
  expression	
  values	
  are	
  log2	
  values,	
  so	
  fold	
  change	
  1	
  
means	
  ra.o	
  of	
  2.	
  



TIPS	
  	
  



General	
  .ps	
  
•  G-­‐DOC	
  Plus	
  works	
  best	
  is	
  you	
  don’t	
  use	
  the	
  back	
  bucon	
  in	
  the	
  

web	
  browser	
  repeatedly.	
  
Once	
  you	
  select	
  a	
  study,	
  most	
  tools	
  will	
  be	
  easily	
  available	
  from	
  
the	
  the	
  top	
  menu	
  bar	
  inside	
  G-­‐DOC	
  Plus.	
  
•  The	
  Pathway	
  enrichment	
  and	
  the	
  Lists	
  tool	
  may	
  some.mes	
  

take	
  a	
  few	
  seconds	
  longer	
  to	
  execute	
  than	
  other	
  tools	
  (since	
  
they	
  are	
  directly	
  connec.ng	
  to	
  the	
  server	
  every	
  .me).	
  Your	
  
pa.ence	
  is	
  highly	
  appreciated.	
  	
  



Clearing	
  cache	
  
•  If	
  the	
  G-­‐DOC	
  web	
  page	
  does	
  not	
  respond	
  aQer	
  several	
  seconds,	
  try:	
  

–  refreshing	
  the	
  page.	
  
–  Log	
  out	
  and	
  log	
  back	
  in,	
  and	
  try	
  again	
  
–  If	
  the	
  above	
  two	
  do	
  not	
  work,	
  its	
  possible	
  that	
  your	
  web	
  browser	
  cache	
  may	
  

need	
  to	
  be	
  cleared	
  
•  For	
  Google	
  chrome,	
  go	
  to	
  Se\ngs	
  -­‐>	
  Show	
  Advanced	
  Se\ngs	
  -­‐>	
  Under	
  “Privacy”,	
  select	
  

Clear	
  Browsing	
  data	
  
•  For	
  Mozilla	
  Firefox,	
  go	
  to	
  Preferences	
  -­‐>	
  Advanced	
  -­‐>	
  Network	
  -­‐>	
  Under	
  “Cached	
  Web	
  

Content”	
  -­‐>	
  Clear	
  now	
  
	
  

Google	
  chrome	
   Mozilla	
  Firefox	
  



•  We	
  are	
  working	
  hard	
  to	
  improve	
  G-­‐DOC	
  Plus.	
  
Please	
  feel	
  free	
  to	
  email	
  your	
  ques.ons	
  and	
  
comments	
  (no	
  homework	
  ques.ons	
  please)	
  to	
  
us	
  at:	
  gdoc-­‐help@georgetown.edu	
  


